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16S-FSPQ 5 = ATT AAC TAA ATg ATATTA AAT C-3’ 10 mM dNTP Blend @ 7.0
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POFELTLSL A0 Lk, MEIE Chelex100
THHH, ThL1IFBALLOP L) OERERS L
E2bNB, F—< VYA 75-REidfhohselL
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TR b oBRIYERINS I L Lk b,
EricwA 7 ads I VERPREFERA SN TETY
5 LAMP L EAFATABNELEDNHHHTIT
BB THI LTS,

¥ b W KL

RFLP-PCRER~ IV F 7L v 7 A PCR#EE, FhHE
BILRELTWAINITFIFINAIFILTQR
KR BERHEBLUA YV F YT INFEBICKET
X570, EREBILCERAINGEA ), MAER
HEVEBREEVETHIBERICTES, LML
PRIICIZS o LHEICAETE 2BAMRE (B2,
) R AED &) ISREATHAS Q R R BELAV,

5 B X &

1) Aspuiani, I etal. (2004) :J. Appl. Entomol. 128:81 ~ 87.

2) Brown, J. K. (1995) : Annu. Rev. Entomol. 40: 511 ~ 534.

3) Bursan, C.etal. (1992) :J. Appl. Entomol. 113:416 ~ 423.

4) Costa, H. S. and J. K. Brown (1991) : Entomol. Exp. Appl. 61 :

211 ~ 219.

5) DeBarro, P.J. etal. (1998) : Aust. J. Entomol. 37:214 ~ 218.

6) etal. (2000) : Bull. Entomol. Res. 90:103 ~ 112.

7) Guira, P. etal. (1997) :ibid. 87 : 587 ~ 593.

) Frouuch, D. R. etal. (1999) : Mol. Ecol. 8:1683 ~ 1691.

9) Herserr, P. D. N. et al. (2002) : Proc. R. Soc. Lond. B 270 :

313 ~ 322.

10) Kirg, A. A. et al. (2000) : Bull. Entomol. Res. 90 : 317 ~ 327.

11) Lima, L. H. C. etal. (2000) : Genet. Mol. Biol. 23 : 781 ~ 785.

etal. (2000) :ibid. 25:217 ~ 223.

13) Luo, C.etal. (2002) : Acta Entomol. Sinica 45 : 759 ~ 763.

14) Nircanaky, A. et al. (2003) : Current Microbiol. 47 : 93 ~ 101.

15) BFEEE (2001) : {EHIBIE 55:46 ~ 47.

16) Parreria, M. P. and C. B. Ken. (1984) : Bull. Entomol. Soc. Am.
30:22 ~ 25.

17) Perring, T. P. (2001) : Crop Protection 20:725 ~ 737.

etal. (1993) : Science 259:74 ~ 77.

19) Roseu, R. C. et al. (1997) : Ann. Entomol. Soc. Am. 90 : 575 ~
589.

20) Rossman, A. Y. and D. R. Miuier (1996) : Ann. Mo. Bot. Gard. 83 :
17 ~ 28.

21) EHE (2006) : SLHRAFFESEHR 52:44 ~ 48.

22) Zuanc, L. P.etal. (2005) :J. Appl. Entomol. 129:121 ~ 128.

23) Zocuor — Fei, E. and J. K. Brown (2002) : Ann. Entomol. Soc.
Am. 95:711 ~ 718.

24) Woor, D. etal. (1993) :J. Appl. Entomol. 115: 185 ~ 196.

25) etal. (1994) :ibid. 117:122 ~ 134.

26) Wu, X. X. etal. (2003) : Prog. Nat. Sci. 13:276 ~ 281.




